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Aufgabe 13.1

Führe auf den Strings subversion und solution (zur einheitlichen Präsentation in der Übung
soll subversion über der Matrix und solution links neben der Matrix stehen) ein globalens
Alignment mit a�nen Gapkosten aus. Nutze dafür folgende Scoretabelle:

Gapö�nung: -3
Gapweiterführung -1
Missmatch: -2
Match: +1

Aufgabe 13.2

Berechne auf den Strings ACAGTTGTTA (über Matrix) und ATGTTCAA (links von Matrix) den
optimalen Score aller Pfade durch (i, j) in einem globalen Alignment. Nutze dafür folgende
Scoretabelle:

Gap: 0
Missmatch: 0
Match: +1

Aufgabe 13.3

Zeige anhand eines Beispiels den Schatten- und Mosaike�ekt und überlege dir, wie der E�ekt
verhindert werden kann.


